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OBJETIVO

Conocer y aplicar las estrategias de analisis

de datos basicas de variantes polimorficas
geneticas (tipo SNP) en Genetica de Poblaciones
aplicada a estudios biomeédicos y de genética
de poblaciones en general.

TEMARIO

PERFIL DE INGRESO

El curso/taller esta dirigido a investigadores

y estudiantes de pregrado y posgrado interesados
en conocer (y practicar) las estrategias y metodos
de analisis de datos de variantes genéticas

de ADN (tipo SNP).

LAS HABILIDADES DESEADAS
DE LOS INTERESADOS EN TOMAR
ESTE CURSO SON:

conocimientos basicos de linea de comandos Unix/

_inux, Lenguaje de programacion Shell scripting,
enguaje R asi como conocimientos basicos de
piologia molecular, medicina y tecnologias de
nueva generacion que producen datos de ADN
(genotipos/variantes polimaorficas).

CICLO 2026-1

INMEGEN



EDUCACION CONTINUA

$|EdC

TEMARIO

Introduccion: Analisis de datos en geneética
de poblaciones (en medicina genomica)

Unix: Comandos usados en la manipulacion
de datos de alta densidad

Probabilidad y estadistica en estudios
de asociacion genética (teoria)

Diseno de estudios en genética humana
aplicada a medicina

Control de calidad de los datos (QC)
y su relevancia en los estudios genomicos

Pruebas de asociacion genética con R (practica)

Aprendiendo la herramienta de analisis
de asociacion de genoma completo PLINK
(v1.07 - v1.9). (Practica GWAS)

Formatos de archivos de variantes (pedigree/
VCF) y anotacion de variantes

Inferencia del componente ancestral (global),
su utilidad y su interpretacion en estudios
de biomedicina y antropologia molecular

Ancestria local y su aplicacion en el estudio
de enfermedades

Marcadores informativos de ancestria (AIMs)
(para poblacion latina/mexicana)

Analisis de estructura poblacional

con la herramienta Structure software
(Windows/MacOS/Linux). (Practica con
marcadores informativos de ancestria) (AIMSs)

El efecto de la estratificacion poblacional

en los estudios de asociacidn y su correccion
usando el Analisis de Componentes Principales
(PCA). (Practica con genoma completo)

Genética Forense (teoria)

TEMARIO
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TEMARIO

COSTO DEL CURSO

$1,479 Empleados y estudiantes activos*
(Inmegen)

$1,848 Estudiantes, trabajadores** y medicos
residentes de instituciones publicas

$2,218 Estudiantes, trabajadores** y medicos
residentes de instituciones privadas

$2,588 Publico en general

Pesos mexicanos (incluye IVA)
* Estudiantes en estatus “activo” del Programa
de Participacion Estudiantil
** Provenientes de instituciones con convenios
de colaboracion vigentes con el Inmegen

ACERCA DEL CURSO

INSCRIPCIONES
01.ABR.26 - 11.MAY.26

DURACION
12.MAY.26 - 25.JUN.26 - (35 h)

HORARIO
Martes y jueves - 17:00 a 19:30 h

CREDITOS OTORGADOS
4 créditos de valor curricular

CONTACTO
CORREO

. INSCRIPCIONES AQUI
cursosec@inmegen.edu.mx
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Instituto Nacional de Medicina
Gendmica (Inmegen)

Periférico Sur 4809, Arenal Tepepan,
Tlalpan, 14610, Ciudad de México

Secretaria de Salud
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Este programa es publico, ajeno a cualquier partido politico. Queda prohibido el uso para fines distintos a los establecidos en el programa




