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Ciudad de México, a 2 g AGO 2ﬁr§§

MTRO. JOSE GENARO MONTIEL RANGEL
DIRECTOR GENERAL DE PROGRAMACION,
ORGANIZACION Y PRESUPUESTO DE LA
SECRETARIA DE SALUD

PRESENTE

Hago referencia a sus oficios Nos. DGPOP-8-1494-2016, DGPOP-8-1541-2016, DGPOP-8-1562-
2016 y DGPOP-8-2012-2016 del 23 y 31 de mayo, 1° de junio y 8 de julio del presente ano,
mediante los cuales remiti para autorizacién de esta Secretaria las propuestas tarifarias del
Instituto Nacional de Medicina Gendmica, Instituto Nacional de Enfermedades Respiratorias Ismael
Cosio Villegas, Centro Regional de Alta Especialidad de Chiapas e Instituto Nacional de
Cancerologia, respectivamente.

Considerando:
o Que las propuestas tarifarias fueron revisadas y analizadas por esta Secretarfa;

» Que con las modificaciones propuestas por los organismos se adecuaran sus tabuladores de
cuotas de recuperacion a sus necesidades operativas;

e Que el incremento tarifario contribuird en la disminucién del rezago inflacionario de las
cuotas de recuperacion; y

e Que con oficios Nos. 316.2016.4324,316.2016.4325,316.2016.4326y 316.2016.4327
del 9, 10, 11 y 12 de agosto del afio en curso, la Secretarfa de Economia comunic6 que no
hay inconveniente en que se autoricen las propuestas tarifarias en los términos
presentados.



SUBSECRETARIA DE INGRESOS
Unidad de Politica de Ingresos no Tributarios

SHCP

.SECRETA_RM DE HACIENDA
Y CREDITO PUBLICO

Oficio No. 349-B- 35 @

.

Y con fundamento en los articulos 31, fraccién X de la Ley Organica de la Administracion Pablica
Federal, 15, fraccion V de la Ley de Planeacion, y 38, fraccion VI del Reglamento Interior de la
Secretaria de Hacienda y Crédito Publico vigente, esta Secretaria autoriza a partir del 30 de
septiembre del presente afo, las cuotas de recuperacion del Instituto Nacional de Medicina
Gendmica, Instituto Nacional de Enfermedades Respiratorias Ismael Cosio Villegas, Centro
Regional de Alta Especialidad de Chiapas e Instituto Nacional de Cancerologia, de conformidad con
los anexos que forman parte integrante de este oficio (Anexo 1, 7 paginas; Anexo 2, 3 paginas;
Anexo 3, 37 paginas; Anexo 4, 27 paginas; y Anexo 5, 28 paginas).

No omito sefialar que los organismos deberan informar a esta Secretaria la aplicacién de las cuotas
de recuperacién autorizadas que cobraran, con cinco dias habiles de anticipacion de conformidad
con lo establecido en el articulo 26 del Reglamento de la Ley Federal de las Entidades Paraestatales.

Asimismo, a las cuotas de recuperacion citadas en los anexos se les adicionara el IVA de
conformidad con la legislacién vigente en la materia.

Sin mas por el momento, reciba un cordial saludo.

ATENTAMENTE
EL JEFE DE LA UNIDAD

Lok

EDUARDO CAMERO GODINEZ

o)

CMP/F [GG."A;\,.‘Q, \N

Reg. EUPINT16-212,223,226 y 268.
cCp- Dr. Miguel Messmacher Linartas.- Subsecretario de Ingresos.- Presente
Dr. Carlos Mufioz Pifia.- Director General de Politica de Ingresos no Tributarios.- Presente.
Lic. Horacio Gonzalez Garay.- Director General Adjunto de Precios, Tarifas y Dividendos Estatales.- Presente.

ihtémoc, CP. 06000, Ciudad de México

.mx/hacienda
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ANEXO 1

INSTITUTO NACIONAL DE MEDICINA GENOMICA

TABULADOR DE CUOTAS DE RECUPERACION
(Cifras en pesos)

Departamento Clave Denominacion del Servicio Nivel 1 Nivel2 Nivel3 Nivel4 Nivel 5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8

A. SERVICIOS DE INVESTIGACION
USec 1 Secuenciacidn Capilar, por reaccion 127 132 137 147 153 157 160 167
USec 2 Secuenciacidn Capilar directa, por reaccién 237 266 316 352 373 388 424
USec 3 Lectura de Fluorescencia Capilar, por reacc:c}_n 53 65 87 103 113 119 135
USec 4 Microsatélites, por reaccion ! ﬁrﬂﬁ”‘ W 52% 60 . 68 82 g2 97 101 111
USec 5  Cuantificacion Acidos Nuc!eicugs RNasa 23 31 34 3 . 36 39
USec 6 Cuantificacion de #cldos, nﬁclems, f gy 48 61 68 73 86

reaccion o, p W K 4 B oy
USec 7  Enriquecimiento.e a, por muestra P R 1] 1,140 “}2831 1 5@0 051,707 1,813 1,884 2,061
USec 8  Elaboraciénde, Blblm eca (AmpliSeq), por pOOl{:‘ L " mﬁ 1 2%.‘;67 822% \Tx 3*7 1,027 1,054 1,122
USec 9  Elaboracion b:blioteca IT, por muestra R g e gl i 294, 369 -§ 1 6851 688 782
USec 10  Elaboracid biblioteca DNA IL, por, t,‘huestra s 3 '145“'&.,,‘”290_._' “432 Bl 966 1,037 1,215
USec 11 Elaboramén‘de Bub!lotecq RNAh r;rguestra il L 3 57 *“*-%65 &‘muo.,% 888" ;% 993 4 1,057 1,099 1,205
USec 12 ElectroforesnsAuth)atlzadapo cmf}. :?i Tl '3’15’3 b 12 132 LY 138 142 144 150
USec 13 Cuantificacion de bibliotéca ITwpg o oz 4 "’*u ,;—», ﬂaga\% e 47 49 55
USec 14" Guantif icacion de blhfloteca l§apph , por % 24, Sy, a7 “’42; 45 47 52
USec 15. Amplificacion clonal 6PCR,, el ngayo il _ : 46 1,205 1,384 1,444 1593
USec ,16 Sectienciacién mediante ser riduclorp o;ﬂ:hrpﬁ i k. 1.465% *‘“”1 673, 1813 2,161
USec 47 “Pracesamianto Semicondugtor ﬂ4= porc% f i /365 385 463
USec » 4»18 Procesam:ento Semlcur\du 273
USec o 769
USec | 6,778
USec 1Punﬁcacn6n por Am EeBaads par reacclén _ . 45" : ‘ . 122
USec 22 Procesamlenjo Am acones-:vSKlgrpof mues:ra 8 n20% 3, 8% » 292% T i 131, Ly 165
USec 23 ' Cargado NextSegsp ™ m\f ok e 431 ) L4 4947 " 5365 6,409
USec 24 Cargado,MiSeq, por ¢ F Y ; 3391 8,670 4366
UMi 25 Gencmplf‘ caclén genoma comEIe ! ;S'if;a B 98 By 105 111
UMi |26 ,Genotrprf' caclun por disefio Pl ‘52 U 154
UMi ' 27 Epigenémica P, ‘por’ muestram o o }_1 = | 7 200
umi T : 28 Genoﬁpiﬁg@cidq-pé{ enerazliP'l; por muesh’g; 2 m’ . '<n 4 118
Umi ; ¥ miento i, por muestra . ) 584
UMi : 30 Control de cahdad de” b_ mt}lé’“X las PAg Bioanalizador, 221
F T ’!""uwr'_i

UMI s 314
UMi 386
UM k! Y mue 429
UM 34. Expresién miRNA PA, pgrfmuestr@ Gy 243
UMi 35" Citogenética molecular PKﬂpor muestra ) ‘: 331
UMi 36  Expresion transcnptama1 completo parafii "'Eaié-f'; A, 655
UMi 37 Genohplf“cacaén CGH PAg, por.i muestra é? : 221
UM 38 Controlid |dad de blomo!éculas PAg TapeStaunn 101
UMi 39 105 112 118
UMi 40 15 y 17 20 21 23
LHiM 4 12 13 14 14 15
LHIiM 42 150 162 169 174 186
LHiM 43  Inmunohistoguimica SIN Ab Sec -1 Lam 98 110 122 129 134 146
LHIM 44  Corte bloque para tincién 13 15 18 20 22 23 25
LHiM 45 Corte por congelacion 128 236 345 453 518 562 670
LHiM 46  Inclusion de tejido en parafina 40 72 104 136 155 168 200
LHiM 47 Inmunofluorescencia CON Ab-sec 100 104 107 111 113 114 118
LHiM 48  Inmunofluorescencia SIN Ab-sec 88 91 95 98 100 102 105
LHiM 49  Laminilla extra para Microdiseccidn Laser 162 162 162 162 162 162 162
LHiM 50 Microfotografia campo claro-cualitativa (1 imagen) 2 38 76 114 152 175 190 228

TABULADORES AUTORIZADOS 2016 Péagina 1de7
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ANEXO 1

INSTITUTO NACIONAL DE MEDICINA GENOMICA

TABULADOR DE CUOTAS DE RECUPERACION

(Cifras en pesos)

Departamento Clave Denominacion del Servicio Nivel 1 Nivel 2 Nivel 3 Ntvel 4 Nivel 5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8
LHiM 51  Microarreglo de Tejidos TMA, por laminilla o microarreglo 8 281 554 827 1,100 1,264 1,373 1,646
LHiM 52 Procesamiento de Tejidos 34 52 69 87 98 105 122
LHiM 53 Microscopia Confocal (uso por hora) 141 281 422 562 647 703 844
LHiM 54 Desparafinacion 83 88 92 97 100 101 106
LHiM 55 Tincién Masson 24 ',jsv 50 63 70 75 88
LHiM 56  Tincién Perls 19 42 54 61 66 78
LHIM 57 Tincion PAS _gﬁ E 73 a7
LHiM 58  Tincion Reticulos B3 138 157
LHiM 59  Tincin Azul Alcuan,o,‘\ s 20 74 88
LHiM 60 Tincién Especial DARI = % i 47%%,3 =36 130
LHiM 61 Tincién Especial Texas red Faloidina DA ey, AT | OBy, 159
LHiM 62 jon Especiall Alexa 488 Faloiding &' *f =, ™ %-}‘-‘%’ gl A 161
LHiM 63 ial Mitgtracker red s o A R0 R %‘;\;‘*‘7\% 165
LHIM 64 Tincion Especial Narania Acridifa) ~ L 2 "“:\ Uy T S 129
LHiM 65_ Tincidn!Luxol Fasté!ue* 1»»-.«- e {;}‘ ‘\ R Mg é O T %4 100
LHiM 66" “Microscopla de Fluorescericla(us 'é“jggr’ﬁ E%} éﬁé W R ;'1;"; K Ty 439
LHiM 67. Corte bloque para IHQ/IE %, " o’ " AR O 30
LHiM ;-BB Caspasa3IHQ (1 laminilia) | Rl 286
LHiM g9 “Gaorte laminilla POLYLISINAIH- I 27
LHiM #-70_ APO-BROU TUNEL (1; |am1mtﬁ) 316
LHiM £.74" "Montaje'laminilia|F 4 25
LHiM mMontaje lamm illa ]Hd HQ € 7
LHiM 0, " ‘;5124 173
LHiM ! 35
LHiM 37
LHiM 505
LHiM 126
LHiM 118
LHiM 586
LHiM OF bmfh} 529 559
UPro " Gel 1D 7cm Coom asgle (cant:dad 4 geﬁde"‘?x? yﬂ‘mn 1025 Mﬂa%;%s 1,197 1,349

. carnles de 1mm de g;oso[) L e = F {.ﬂ‘ﬁc Lo ;
UPro | :ID 7cm Coomassie (slr;;BE} (ca idad: 1 ge[ de,;{)gcm_ : 2,635 3,098
n 10 cariles de.1mm de grosar; ino cluye buffer de:
extraccion para 2D) -l o H i
UPro 83 Lowry modlﬁcado (can ad* 1 mueéﬁ'a més una répllca)5 230 255
i by éi W
UPro 482 522
UPro 305 357
UPro 86 Deplecidn - 1,174 1,214 1,313
150ul de sueroy| ‘extracto protelco de biopsiay==
UPro 87 |EF 7em pH 3-10 (Cai’]]‘.l ad: 1 tira; una: muestra) 1,684 1,791 2,059
UPro 88 IEF.7 cm pH 3= 1ONL T n 1,389 1,470 1,673
muestra) "
UPro 89 IEF 18 em pH 3-10NL (cantldad j : 84 . 787 . ‘ 1519 1600 1,803
UPro 90 |EF 24 cm pH 3-10, pH 4-7 (cantld d: 1 tJra una m esh*a _ W46, 1 1,016 1.219 1,544 1,626 1,829
UPro 91 Gel 2D 7cm Coomassie (cantidad: 1 gel de 7x7emy 1mm 1,015 1,164 1,312 1,460 1,609 1,698 1757 1,906
de grosor; una muestra) |
UPro 92 Gel 2D 7cm Oriole (cantidad: 1 gel de 7x7cm y 1mm de 1,321 1,468 1,614 1,761 1,907 1,995 2,053 2,200
grosor; una muestra) ’
UPro 93 Gel 2D 7cm Sypro (cantidad: 1 gel de 7x7cm y imm de 1,602 1,749 1,896 2,042 2,189 2277 2336 2483

TABULADORES AUTORIZADOS 2018

grosor; una muestra)
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ANEXO|1

INSTITUTO NACIONAL DE MEDICINA GENOMICA

TABULADOR DE CUOTAS DE RECUPERACION

(Cifras en pesos)
Departamento Clave Denominacion del Servicio " Nivel1 Nivel 2 Nivel 3 vael 4 Nivel 5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8
UPro 94 Gel 2D 13cm Coomassie (cantidad: 1 gel de 13x20cm y 2,201 2,563 2,925 3,287 3,650 3,867 4,012 4,374
1mm de grosor; una muestra) |
UPro 95 Gel 2D 13cm Oriole (cantidad: 1 gel de 13x20cm y 1mm 3,028 3,386 3,744 4,101 4,459 4,674 4,817 5,175
de grosor; una muestra) |
UPro 96 Gel 2D 13cm Sypro (cantidad: 1 gehde ﬂ{;leGc iﬁ 550 ‘ 4,909 5,268 5.627 5,986 6,201 6,344 6,703
de grosor; una muestra) O :’“ i
UPro 97 Gel 2D 18cm Coomassie (ca?’lt[dad g el Eg!g T”szmm’ik_ ,{95.19&‘3 2, 353" 2819 2912 2974 3,130
1mm de grosor; una muestl;a) %
UPro 98 Gel 2D 18cm Oricle (cantida 4-.-% g‘el de 1Bx20cm yimm 3,088 3, 242 L4 i - 3,702 3,793 3,855 4,008
de grosor; una muesl{a) : P R
UPro 99 Gel 2D ﬂch Sypro (cantidad: 1 gel de 18x20c! m,, ;!nn’r““-x.{l 657 -44,3_11 ¥ 5,264 5,326 5,480
de grosor; una mueslra) R N e el TN -
UPro 100 Gel.2D 24cm ,Ggomass:e (canttda&f des24x24em -y, 53,13 27 3,41 | = 3,757 3,811 3,946
1mm de'grosar; una muastra) ; o - 5 f 2 ‘ 2
UPro 101 Gel: 2D 24cm Orlo]ed(cantidad. 17gel 4,170 4,303
de grosor una mues!ra) i
UPro 102" Gel:2D 24cm Sypto | (caqﬁd" : 6312 6,446
o del grosor' una muesira) = ’
UPro 103, Anéhsm de geles 2 9,928 10,112
b, expenmentales con 3 imagen
UPro ; 104 Gei 2Dx24<:m CyDye Min ar 5 9,373 9,658
UPro 5,210
UPro 9,341r 10,123 10,310
UPro 10, 748 1 1,374 12,939
UPro di ?,9321& $8,463 9,790
g1 2 2mms3; ammo '\0 protel u iy j
U 109 ' Identificacién-de'proteinas por” rﬁls;ms». 499 1,645
' © " bandade gel 1D; 2mm3) bt
UPro 110 Idenllﬁcaclén de protemgs MSMS 72D (cantidad: 1 spot de *a.:lt q\ 1,479 1,625
.+ | gel 2D tefido'con coomassie) i B M
_UPro 111" MS péptidos y polimefos (cantidad:, fiiestra)s L & 2,662
UPro 112 Determinacion de masmproia:nas'(camldad 1mﬁe‘st: "’ : 1,316
UPro 6,201
UCiF 1,313
UCIF 115 Separacién Celular m|c|al|zac|6n gl * 426
UCIF 116 Separacién Celular por hora de pmcesamlsnm] e 1,294
UCIF 117 ‘Uso'reactivo/ DNA QC PARTICLES, (1 test) e T e 463
UcCiF 118 Uso reactivo | CYCLESTEST, PLU§ DNAF REAGENT‘RIF 209
(1 test)” g ;
UCIF 119 Procesamiento: de ejido_para  ciclo celuiar AL 332,} 545 598 651
50um de’ aspesor) r ol
UCIF 120 Analisis MP (multlparamétnco) ATTUNE 438 519 - 581 642
UCiF 121 AnexinaV ,, 76 76 . 76 76
UCIF 122 Viabilidad celular " 79 9N 103 111 120
B. SERVICIOS CLINICOS r \
LDG 123 Pruebas patemidad, frio, 22 marcadores a partir de F]'A 2,347 2,396 2,426 2,446 2,495
swab bucal .
LDG 124 Procesamiento Pruebas paternidad, trio, 22 marcadcres a 546 595 644 693 743 772 792 841
partir de FTA o swab bucal
LDG 125 Perfil 22 marcadores STRS, 12 muestras a partir de swab 5,769 5,818 5,867 5,916 5,965 5,994 6,014 6,063
bucal osangreen FTA h .
LDG 126 Procesamiento Perfil 22 marcadores STRS, 12 muestras a 1,141 1,180 1,239 1,288 1,337 1,366 1,386 1,435

TABULADORES AUTORIZADOS 2018

partir de swab bucal o sangre en FTA
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Departamento Clave Denominacion del Servicio Nivel 1L Nivel2 Nivel3 Nivel4 Nivel 5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8
LDG 127 Perfil 22 marcadores STRs , una muestra, a partir de 1,430 1,479 1,528 1,577 1,626 - 1,656 1,676 1,725
swab bucal o sangre en FTA
LDG 128 Procesamiento Perfil 22 marcadores STRs, una muestra, 438 487 536 586 635 664 684 733
a partir de swab bucal o sangreen FTA |
LDG 120 Toma de muestra con hisopo, 1 individud “| 13 |13 13 13 13 13
LDG 130 Toma de muestra con FTA, 1 Tdfv]&duo 108 K 151 151 154 151 151 151
.LDG 131 Quimerismo analisis de«3. muestras par}n ndo de ETA "o, 41,671 i 156 ., 1799 1841 1867 1884 1926
swab u ! m § i - A"
LDG 132 Procesamiento.- Quumensrhqw A glisis de 3 muestras 570 595 612 655
. partiendo de FTA0.swab ; | =N
LDG 133 Qulmensmo an' sls 'de 2 muestras partiend «de FT& 0“%1410(“‘%.453 y 1,605 1,622 1,665
swab . e VB o _;
LDG 134 Procesamilento, iClurmensmm anéll i ﬁe,:;? UeSEEy 588 605 648
' partiende:de: FTA oswab ,_L?:.;:»::J A AJ 2 8
LDG 135 CQuimerismo anahsis;de "1 miiestra-partiendo.de FTA, o «% 1 1,563 1,606
: Swab _; 1 ; i t\:y," 1‘!5‘} \ | |
LDG 136" jProcesarnmnto thm ‘lsm? a&éu sis” de ) 546 589
P o - ’ : e ! i
LDG ,137, Fannacogenémlca 1 SNP en 1 muestra Jsln eﬂmgcl A s 5 78 W #319, 329 354
7 LA TSN NN A -
LDG 138 Procesamlepto Fannaeogigémlca 1J5 27 297
Tl 1y iy ‘
0G 139 :_j’lFarrnacogené ica de TPMT o 95 97

LDG [o140 Procesamlento _\annaoogenémica d 3 . 539 564

'3 SNPs 1 muestras, '

LDG 141 . 1,193 1,218

LbG - 142’ [ ol 565 590

LDG 1437 4 1,218

LDG Y144 Ace 590

LDG . 145" Panelde Genohplf‘caclén de cvpzcm | 1,069

LDG 1146 Frocesamlenta PaneFde Geniotlmﬂ“cacmn de CYP2C19 | 802

LDG s 1477 3] 980

LDG 148" Procesamlento Cuantrrcaclén DNAJ en’ Hempo real,_po 715

=, Amuestra B W E 50 Y ol

LDG w149 | | Extraccién DNA, sangre, “Gapar [eucoplaqueiana, Ilquldosv AT 225 240
bIoIdglcos plasma; ysuero (Qiagen), ‘1lpuestra i ik

LDG 150 Pmcesamlento 168 183
leucoplaquetana, Irqu‘_ os bloléglcos. pEasm

1 i3 .

LDG 151 255- 259 269

LDG 152 160 164 | 174
de RNase A;1 muesﬂ'a

LDG 153 Extraccion DNA de tejldu fresco o 456 460 470
Extraccion de RNA L

LDG 154 Procesamiento Extraccion’ DN 225 231 235 245
en parafina y Extraccion de RNA . & ' il ; |

LDG 155 Extraccion de DNA utilizando OrageneDNA OG-SUO 100 17 134 145 152 169

LDG 156 Andlisis placas TLDA s 42 72 102 132 150 162 192

LDG 157 Andlisis de placas de 96 pozos, 96 pozos fast y 384 11 41 71 101 131 149 161 191
pozos, por tiempo real, por placa

LDG 158 Andlisis de placas de 96 pozos, 96 pozos fast y 384 11 14 16 19 22 23 25 27
pozos, punto final, por placa ] |

LMT 159 Extraccién de DNA Maxwell a partir de sangre periférica o 152 158 164 170 176 179 181 187

médula ésea (1 muestra) |
|

TABULADORES AUTORIZADOS 2010 Pagina4de7
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LMT

LMT
LMT
LMT
LMT
LMT
LMT
LMT

LMT

LMT
LMT
LMT
LMT

LMT
LMT
LMT
LMT

LMT
LMT
LMT
LMT

TABULADCRES AUTORIZADOS 2016

Departamento Clave

160
161

162
163
164
165
166
167
168

169

170
1717
22

187

188
189
190
191

192
193
194
195

196
197
198
199

% Procesamiento;HEA D@A-DQB Lumine

. Procesamiento T‘l”;pn‘l{;acnin
i (Lummex), por mue;tfa

Procesamento i
" muestra__

Denominacion del Servicio
Extraccion de RNA Maxwell a partir de sangre periférica o
meédula dsea (1 muestra)

Extraccion de DNA Maxwell a partir de tejido en parafina{1 . 243 253 262

muestra) i
g SP’T?' 843_
iy

Tipificacion HLA-A Luminex (1 muestra)~-

Tipificacion HLA-B Luminex (J;muastra) "§
Tipificacion HLA-C Lumingx (1'mudstra)’ 8117 43"Lz
Tipificacion HLA-DRB1 Lum:nexﬂ uestra g1l
Tipificacion HLA-DQB1, DQM Lum nex(1 muestra) 820
Tipificacion HL PB1, DPA1 Lum1nex(1 muestra) E—n B2 923

Setecc;én*de»donadbr familiar para trasplantesd -mégulr ~. 4,653
dsea HLAA B,n G DRB1, DQB'I DPB'I (L mlnexmgﬁn,:n‘ 3

257 314

71 281

07 938
07 938
07 938
907 938
15, 947
mwnmg

muesira) o a 5
Seleccion, de donador familiar P ;a.’trasglénte;\renar HLA-A % 76§ W%
B, €, DRB1, DB (Liiminex,por fiustra) e - %\ B %
T‘p|f'cac:|6n HLA-A Y HL?(' B Lumin ;rqu’as_tra); L \:‘{ | ey 1"51 :;?1%5 5
ueste) iﬂh D35y, 3
P
j‘mueﬁra ‘& ]

Procesammnto HLA-B Luminex; por mﬁestrg i

Procesamnemo HLA-C l:Gminéx, por _qjugg;r%“

Procesam|ento HLA DR nex, quq n‘;iu? T
b

“[Procesamiento HLA DPA-DPB Lumméx or
' Procesamiento |
! médula:6sea (Lu mex} 1par. muest‘

£ J P

.’z

"F'racesamlanio T‘p|fcac!‘6n HLAS *E’!
DRB1(DRB3I4I5) DQA1, DQB{, D .
Vi g o
Tlpn'caclcn HLA A SANGER (1 muestra)
Tipificacion: HLA-B SANGER (1 muestra)
Tipificacion HLA-C SANG‘ER (14 muesh’a)

3410, 42727 5133
20560 2,148 2,237

P B 327 2,417

Tipificacién HLAZA, 2,574 12,648
Sanger (1 muestra)

Procesamiento Tipificacion HLA—A Sanger(1 o 1,074 1,164
Procesamiento Tipificacion HLA-] B Sanger (1 muestra) 30 1,074 1,164
Procesamiento Tipificacion HLA-C Sanger (1 muestra) 803 1,074 1,164
Procesamiento Tipificacién HLA-A, B, C, DRB1, DQA1, 1,988 2,208 2,282
DQB1, DPB1 Sanger {1 muestra)

Tipificacion HLA-DRB1 Sanger (1 muestra) 1,966 2,055 2,145 2,236 2,326
Tipificacion HLA-DQB1 Sanger (1 muestra) 1,873 1,964 2,054 2144 2,235
Tipificacion HLA-DPB1 Sanger (1 muestra) 2,188 2279 2369 2459 2,549

Procesamiento Tipificacion HLA-DRB1 Sanger {1 muestra) 712 802 892 983 1,073
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323
286

957
957
957
957
966

1,038

4,743

715,426

7,374
2,471
2,47
2,471
12,692

1,218
1,218
1,218
2,326

2,380
2,289
2,604
1,127

Nivel 1 Nivel2 Nivel3 Niveld Nivel 5 Nivel 6 Nivel7 Nivel 8

329
290

970
970
970
970
979
1,051
4,760

3,971
1,697

3,483
2,148

5,769

7,718
2,507
2,507
2,507
12,721

1,264
1,264
1,254
2,355

2,416
2,325
2,640
1,163

299

1,002
1,002
1,002
1,002
1,011
1,083
4,802

506
30,967

56,332

6,626

8,580
2,598
2,598
2,598
12,795

1,345
1,345
1,345
2,429

2,506
2,415
2,730
1,254 .



SUBSECRETARIA DE INGRESOS

SEf@R-

SECR_ETA_RI'A DE HACIENDA
Y CREDITO PUBLICO

Unidad de Politica de Ingresos no Tributarios

Oficio No. 349-B-' 3B 0
ANEXO1

INSTITUTO NACIONAL DE MEDICINA GENOMICA

TABULADOR DE CUOTAS DE RECUPERACION

(Cifras en pesos)
Departamento Clave Denominacion del Servicio Nivel 1 Nivel2 Nivel3 Nivel4 Nivel5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8
LMT 200 Procesamiento Tipificacion HLA-DQB1 Sanger (1 621 71 801 891 982 1,036 1,072 1,162
muestra) |
LMT 201 Procesamiento Tipificacion HLA-DPB1 Sanger (1 muestra) 803 893 984 1,074 1,164 1,218 1,254 1,345
¥y
LMT 202 }1‘1 92"8%{ 2,028 2127 2,227 2,327 2,387 2,427 2,527
LMT 203 Determinacién de MLPA (1 gen, Timuestra), | | L Hsle. 1916 2 016 2115 2215 2275 2315 2415
LMT 204 Determinacion de MLPABRcAuzﬂ muesir ) %" w‘ % ! asaﬁ. 1463@ 563 2 1653 1,763 1,823 1,863 1,963
LMT 205 Determinacion de X FRAGIL (1 r’nuestra)‘i Hsin 1,547 1,765 1,784 1,831
LMT 206 Determinacionde-X FRAGlL;Metilaclén (1 muestra) 2,805 3,046 3,067 3,119
LMT 207 Procesamientos Determmaclén de Metilacién por sonua»m—-"zas 714 754 854
Molecular’ (MLPA) por muestra " ¥
LMT 208 Procesarmenlo Defermmac:én por sonda Moleculq ( 602 642 742
LMT 209 642 742
LMT 210 287 334
LMT 211“-.’,Procesam|ento Smdrome 331 383
B muestra ; ol
LMT 212 Tlpfﬁcamén HLA-A, B, C, DRB DRB3I§I§) ; 16,129 16,748
“lDPB1 (1 muestra) NGS V,2 ¢
LMT 213 _;Tlp|ﬁcaclén HLA-A, B 37,613
Senl DPB1(6T muestias) N
LMT  214-Tipificacién HUA-A, 67,211
' =~ TIDPB1 (12 muestras) NGS V.2 i
LMT ‘=215, Tipificacion HLASA, B, C, DRB1(DR33MJ 1 116 298 ‘116 557 117,205
' DPB1:(24 muestras) NGS.V.2 A % e ' HVinY i |
LMT 216 Tipificacion HLA®A, B, C, DRE (DRB 4/ : b 212,284\ 2 3 ‘i_ | 214952 215,352 215,619 216,286
" DPB1/(48 muestras) NGS V. m . RRLRE T I § T
LMT /2.1217 Cuantificacidn Fiuoro étrica cf'e 188
Y 7 muestra e
LMT . 218 Cuantificacién Fluok 89
1% gpor muestra, adlcloﬁal B
LMT 19" ‘Panel Mini ExomaaMendehano més de 4000 Genes NGS 17,629
.4 " (1 muestra). Notawel’ costo..del‘@qélists“uegende del;
‘nimero de genes a anallzan y debera sumarée%a es
¢ ; costo “““ o
LMT 220 ' Panel de cancer heredltana NG s! it j )26 9,266 9,866
LMT 221+ j-BRCA1 YBRCA2 NGS-AmpItwnes (1 mu 4 2,364 12,478 12,763
LMT .BRCM YBRCA2 NGSAAmﬁIlcones (6 muestras) 121,451 21,573 21,877
LMT ] ol 3:2.403 32,540 32,883
LMT 5,973 6,087 6,371
NGS (1 muastra)
LMT 225 Procesamiento Tlplﬁcaclén HLA_ V2, Alta Resoluclén 1 502582 3,201 3572 3,820 4439
muestra ' . :
LMT 226 5612 6,241 6,869 7,246 7,498 8,126
muestras ity . ’
LMT 227 Procesamiento Tlplfcacrén HLA V2 ‘Alta Res ucuﬁn ‘IZ 87 19,349 0,987 10625 11,263 11,646 11,901 12,539
muestras
LMT 228 Procesamiento Tipificacion HLA V2 Alta Resoluc:én 24 17,422 18,070 18,717 19,365 20,013 20,401 20,660 21,308
muestras
LMT 229

TABULADORES AUTORIZADOS 2018

Procesamiento Tipificacion HLA V2 Alta Resolucién 48 31,342 32,009 32,676 33,343 34,010 34,410 34677 35344
muestras '
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(Cifras en pesos)
Departamento Clave Denominacion del Servicio Nivel1 Nivel2 Nivel3 Nivel4 Nivel 5 Nivel 6 Nivel 7 Nivel 8
LMT 230 Procesamiente Panel Mini Exoma Mendeliano mas de 612 1,212 1,812 2,412 3,012 3,372 3,612 4,212
4000 Genes NGS {1 muestra). Nota el costo del analisis
depende del nimero de genes a analizar y debera
sumarse a este costo - :
LMT 231 Procesamiento Panel de Céncer Here(n rigm% 1746 2346 2946 3306 3546 4,146
muestra
LMT 232 Procesamiento BRCM“"YBRG NGSﬁfp licone s”, 5 u’BT 1341 1,626 1,797 1911 2,195
muestra) L W L
LMT 233 PmCEsammnmerHRCA’l YBBQgAf NGS- Amphcones (6 1,021 1,3 1’629@9@3 2,419 2,540 2,844
muestras) e, N ]
LMT 234 Procesamienlg BRGA1 YBRCA2 NGS- Amp cunesu,,(12*~ 1,637 &“w‘l..QBU 2,322°F 31,907 3,213 3,350 3,692
muestras) b s, :&““@a %‘_‘3 &
LMT 235 Progesaniento Determinacién d Ml.;iadmn s&u’““éli ) *4-%7‘* ‘3‘}72. w'F';)Si' MBZ6Y 1797 1911 2195
en Tumora.?,s Sotldoa Re j%recue rhgn M %s : i b
én“los Genes: Al\% 4_% ﬁ 1
. GNAT1/GNAQ, IKIT: ’F{RAs ”& d‘
LMT 36, 578 578
LMT ‘237" “Andlisis bioinformético 3-1;;51& 867 867
LMT 238, Andlisis{bioinformatico gifﬁL ger}aasén ,* 14460, 1,446 1,446
LMT 1,289 Analisis b!olnfogrqatloﬁnla ra21-30g ﬁ s 1 gﬁ 313 [ 2,313 2313
C. SERVICIOS DE CONSULTORIA | ‘ f’%;i TRl
DI [ “240 [ Senior Cientificay por g 5 1 0 2,000
DVDI =241, ~Seniorde Negogios, po : 0 1,500
DVDI 242 ' Seniorde Prop:edaq Inlble(;tual po (o] 0 1,500
DI 243, Junior Ciantnfca P rhora 0 1,000
pvDI (244 Junlor‘"d NEQDGIOS% por hofﬁ & 0 700
DVDI /245 Junior de : Propiedad, Infelecty 0 700
D. SERVICIOS DE ENSENANZA ;
DED 7 246 Cursos Presenm 0 0
DED 0 0
DED 0 0
DED \ entos (Actividad /A I’\cadc-‘zrnltﬁa)****1%’f d ¢ 0 0
DED 0, Cursos Presencla!es‘*dqg.ls horas! (Cub or'ﬁ(iumno).a. 0 0
CID 1o Recuperamén de art:culoaﬂe rev:stass scritas: pbfa!’C}l 2 2
CiD 252 2 2
CID 253 1 1
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