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Curso virtual 
Ciencias genómicas aplicadas a la salud. 

 

 

Coordinadores:  

Dr. Oscar Arias Carrión 

Dr. Felipe Vadillo Ortega 

 

Objetivo general del curso: 

Proporcionar conocimientos actualizados en materia de 

genómica y áreas afines desde una perspectiva médica. 

 

Duración:  

      2 meses, 20 horas. 

      29 de junio al 28 de agosto. 

 

Actividades: 

3 módulos, 17 video clases y evaluaciones. 
 

Cupo limitado. 

 

Perfil:  

              Estudiantes de licenciatura, especialidad y maestría. 

   
 

Temario  

Módulo 1. Del DNA a la medicina genómica 

1.1 Proyecto del genoma humano 

1.2 Un nuevo concepto en medicina 

1.3 La medicina de 4PS en la práctica, desde prenatal hasta la tumba 

1.4 Estructura y función del genoma humano 

1.5 Diversidad genética en las poblaciones humanas 

Módulo 2. Disciplinas Transversales 

2.1  Biología de sistemas 

2.2  Biología de sistemas: aplicaciones en el estudio del metabolismo en 

cáncer/medicina personalizada 

2.3  Genética de poblaciones 

2.4  Nutrigenómica y nutrigenética aspectos generales 

2.5  Nutrigenómica y nutrigenéticas interacciones entre la genética y la 

dieta 

2.6  Introducción a la farmacogenómica 

2.7  Farmacogenómica,  conceptos y aplicaciones 

2.8  Epigenómica 

2.9  Epigenómica 2ª parte 

Módulo 3.Aspectos éticos, legales y sociales de la Medicina 

Genómica 

3.1 Implicaciones éticas de la medicina genómica 

3.2 Implicaciones jurídicas de la medicina genómica 

3.3  Implicaciones sociales de la medicina genómica 

 

       Requerimientos especiales: 

Acceso a internet. 

Bocinas o audífonos. 

Contar con correo electrónico. 
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